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Un estudio del genoma de un ave ayuda al
anÃ¡lisis del autismo
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El grupo de investigadores que dirige el Premio
Nacional de InvestigaciÃ³n, Carlos LÃ³pez-OtÃ­n,
en la Universidad de Oviedo ha contribuido a
descifrar el genoma del pinzÃ³n cebra, un ave que
s i r v e  c o m o  m o d e l o  d e  a p r e n d i z a j e  y
comunicaciÃ³n vocal. Este estudio ayudarÃ¡ a
abordar patologÃ­as relacionadas con trastornos
neurolÃ³gicos como el autismo e, incluso, el
Parkinson y el Alzheimer, ya que todos ellos
afectan directa o indirectamente al habla.

La investigaciÃ³n, que se publicÃ³ ayer en la revista cientÃ­fica Nature, permitirÃ¡
avanzar en la determinaciÃ³n de los genes impl icados en el  lenguaje.  Los
investigadores del Departamento de BioquÃ­mica y BiologÃ­a Molecular de la
Universidad de Oviedo y del Instituto de OncologÃ­a del Principado de Asturias
contribuyeron a descifrar el genoma del pinzÃ³n cebra, que "posee un canto de notable
complejidad, que aprende a una edad temprana escuchando el canto de un tutor
adulto", explicÃ³ Carlos LÃ³pez-OtÃ­n. AÃ±adiÃ³ que "las caracterÃ­sticas del canto de
este ave y de su aprendizaje son muy parecidas a las del lenguaje humano".

El catedrÃ¡tico coordinÃ³ la contribuciÃ³n espaÃ±ola a esta investigaciÃ³n, en cuyo
estudio participaron mÃ¡s de 20 laboratorios internacionales, coordinados por Wesley
Warren de la Universidad de Washington, con el objetivo de determinar la secuencia de
los mÃ¡s de mil millones de pares de bases nucleotÃ­dicas que forman el ADN de esta
especie. Este trabajo convierte al pinzÃ³n cebra en la segunda ave, despuÃ©s del
pollo, cuyo genoma ha sido secuenciado. Ahora, la comparaciÃ³n entre los genomas de
ambas aves permite avanzar hipÃ³tesis sobre las caracterÃ­sticas genÃ©ticas que
determinan la capacidad de comunicaciÃ³n vocal  de los animales.  "Estas
caracterÃ­sticas incluyen la importante y sorprendente participaciÃ³n de numerosos
ARNs no codificantes de proteÃ­nas, e implican cambios en canales iÃ³nicos
cerebrales y expansiones de genes con relevancia neurolÃ³gica", seÃ±alÃ³ OtÃ­n.

El trabajo tambiÃ©n analizÃ³ los cambios en la expresiÃ³n de genes en el cerebro del
pinzÃ³n cebra durante el desarrollo del proceso de aprendizaje y ejecuciÃ³n del canto, y
demostrÃ³ que el acto de cantar una breve melodÃ­a modifica de manera muy



significativa la expresiÃ³n de mÃ¡s de 800 genes de esta pequeÃ±a ave.

Carlos LÃ³pez-OtÃ­n explicÃ³ que "el estudio de las variaciones genÃ©ticas que
distinguen a un ave incapaz de modular sonidos armÃ³nicamente de otra capaz de
aprender mecanismos de comunicaciÃ³n vocal, tal y como lo hacemos nosotros,
ayudarÃ¡ a entender la extraordinaria plasticidad del cerebro humano".

Por su parte, VÃ­ctor Quesada, Gloria Velasco y Xose S. Puente, coautores del trabajo,
indicaron que esta informaciÃ³n se podrÃ¡ utilizar tambiÃ©n para estudiar diversos
aspectos de trastornos neurolÃ³gicos como el autismo, el Parkinson y el Alzheimer.
Este equipo ya contribuyÃ³ tambiÃ©n al estudio de mÃ¡s de 600 proteÃ­nas que
influyen en la progresiÃ³n de enfermedades como el cÃ¡ncer.

Jose GarcÃ­a AlmiÃ±ana.
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